Identificacion de plagas del cafe en Puerto Rico el
mediante codigos de barra de ADN
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El café es uno de los cultivos agricolas de mayor relevancia econémica, social y cultural en Puerto Rico. Arecibo San Juan DNA barcoding confirm¢ la presencia de mdltiples insectos asociados
Sin embargo, su productividad esta amenazada por multiples plagas que deterioran la calidad del grano 9 \ V . al café y permitio la identificacion molecular efectiva de varias
y afectan la estabilidad de la industria. Un desafio fundamental en su manejo radica en identificar . Fajaues muestras. Las seis muestras que se identificaron como Hypothenemus
correctamente estos organismos, ya que sus caracteristicas morfologicas suelen ser muy similares Mayagi Puerto Rico CEALE hampei durante la recoleccion tuvieron 0 desajustes con las secuencias
entre especies, especialmente en etapas larvales, lo que dificulta diferenciarlos a simple vista. Esta falta de la especie en las bases de datos de BLAST. De acuerdo a la Figura 3,
de precision puede retrasar la implementacidon de estrategias de control efectivas e incrementar las AV SR IR 4, 9, todas las muestras de Hypothenemus hampei recolectadas
, i , i i i daniailsape . . , .
pérdidas agricolas. El DNA Barcoding surge como una herramienta esencial para confirmar con . @ o L comparten la misma secuencia de ADN. Se encontro una presencia de
precision la identidad de las plagas presentes en los cafetales. A través del analisis molecular, se o 1 Eriophora sp. en cafeterias puertorriguenas. BLAST identificé PYC-021,
. . . . s . . Igura . _ _ . . .
dete.ct.a,ron especies de cuatro hamendag en PuertolRlco. DNA Bgrcodlng Se uso para |,dent|ﬂcar con Coordenadas GPS: Mayagiiez/18.236° N, 66.885°W, Yauco/18.140°N, 66.845° W, PYC 012.5 y PYC 921 COMO una misma especie. En !a Figura 9, sus
precision las plagas que gfec,tar) los cultivos de café en Puertp R.ICO, contrl.b.uyendo asi a mejorar el Lares/18.300°N 66.970°W. Maricao/18.180°N, 66.992°W nucleqtldos estan en patrones que IIevar] a ponc!mr que son la misma
manejo integrado, prevenir pérdidas y fortalecer una de las principales actividades econdomicas de la especie. Ademas, otro descubrimiento significativo fue la identificacion
ample oses atc ismatches | Interpretation *PYC-037 I I ] ] I I
Isla. Sample | Cl ch-lAM- tch Mismatch :j;ssﬁuetu:ndegcribedorhighly __rerca de una especie muy pareCIda d P,e.tr.usa epllepSIS en aparlenCIa en Su
PYC-001 | Petrusa epiepsis 6] divergent species ______ o PYC-001 etapa de adultez. Aunque los analisis moleculares sugieren una
: eraeochrysa cubana suggests Ceraeochrysa claveri —*PYC-024 . . . .
L B e e o . estrecha afinidad con esta especie, se recomienda realizar una
PYC-006 | Anasa armigera 4| DNA o 7 s . . . ’ .
VG010 | Similar to PV 007 31 Likely closely related to PYG-001 [ Prcon evaluacion taxondmica complementaria, integrando caracteristicas
PYC-011 | Salticidae sp. 16 | Moderate genetic similarity * PYC-006 Ty . . .« . . .
. 013 [ Melanochaeta surofa vergent but related species morfoldgicas y evidencia adicional, para confirmar su identidad
IntrOd UCCIén 2:2-812 rgr{;soph:;a F:rtzﬁ : ?g glosegiy r:,'lt;t;d sl,ptacf:esp R ’ g y . ! p .
PYC-016 | Bothriocera sp. 1] Very strong match :::Ez:: eSpeClﬁCa. En Ia tabla de Flgura 9, PYC'OO1 y PYC'O1 O eran CaS|
PYC-017 | Drosophila lutzii 15| Closely related species . s . .
PYC-0t8 [ Salicdas sp 5[Stong match —[Lm-ms idénticas en su secuencia. PYC-033, PYC-017, PYC-15, PYC-040
El propdsito principal del proyecto es identificar plagas de insectos que afectan la especie Coffea :zzz j”"“’f:”"""’a“"' 12; ?f:é’rif?r?g}ai!ﬁigiﬂﬁi; T i . comparten una secuencia de ADN, y todas tienen un nimero de
arabica. Utilizando la herramientas de bioinformatica DNALC, que incluye todas las herramientas Prooo1 fjﬁfpf;mi. —— 1 ot sy ¥ —E-wc-uzs desajuste de 13 a 15 con Drosophila lutzii. PYC-020 y PYC-024 tienen
necesarias para visualizar y editar secuencias de codigos de barras, alinear secuencias y construir | Elovhinasgen.culorrsonoT a5 _[Weak moloular e, ey A alta probabilidad de ser nuevas secuencias que no estan en las bases
s ’ e p e e . - ioLep resembles bruchomorpha tristis e ] . E , . . . .
arboles filogenéticos (DNA, LC. 2020). El café es la segunda mercancia mas valiosa del mundo e T R — " ‘ FWAE”“""“ de datos porque el numero de desajustes es significativo. Estas se
impulsa de manera significativa la economia de Puerto Rico (Oliveira et al., 2023). Su reproduccién PYC-040 | Drosophita lutzi 15 Closely related species it pueden anadir a las bases de datos para mejor precision en el futuro al
enfrenta numerosos desafios, como el ataque de insectos, plagas y enfermedades. El estudio de los o ) PYC020 identificar. En general, los resultados demuestran que las haciendas
. . s . . . . ’ iqura 2. - PYC- . . . .
organismos de afectan la produccion del cultivo es importante para el progreso de la industria del café. Segcuencias de ADN (BLAST) Alta probabilidad de - Fros cafetaleras contienen una comunidad diversa de insectos y que el DNA
Ademas, Puerto Rico tiene una larga historia en la produccion de cafe, la cual lo ha caracterizado secuecuancias nuevas en la base de datos Mg barcoding es una herramienta util para su identificaciéon molecular.
mundialmente y se ha convertido en parte de su identidad cultural. Las condiciones tropicales de Puerto b Nuestros resultados contribuyen al fortalecimiento de las bibliotecas
Rico favorecen la biodiversidad de especies de insectos que pueden ser peligrosas para la agricultura o PYC-023 gendmicas de biodiversidad, lo que puede facilitar futuros procesos de
(Ranl, V. 2025)., Plagas .cafetaleras como la brocq del café, el minador de hojas 'y patogenos fungicos Simels |CIoss5tDNA MaEh T [T . A identificacion, monitoreo y manejo integrado de plagas en ecosistemas
infectan el café para alimentarse (Vidya. Madhuri., 2024). Afortunadamente, la gran cantidad de PYC-028 | Hypothenemus hampei 0| Exact match jgura & . L agricolas.
: d : factando | fetal torri ~ ¢ tunidad PYC-029 | Hypothenemus hampel 0| Exact match Arbol Filogénetico (Maximum Likelihood)
especies que se pueden encontrar afectando los cafetales puertorriquenos ofrece una oportunidad para oY G031 |Erioahora < [ Outgroup: PYC-023
implementar una nueva forma de analisis por medio de DNA Barcoding. DNA Barcoding es una PYC-034 |Hypothenemus hampei 0 Exact match 7
herramienta innovadora que utiliza extraccion de ADN de muestras, amplificacion PCR, electroforesis y R [Ty S xagmaen |
Alici TaY At I 1A I I A I PYC-037 | Wasmannia auropunctata 0] multiple close °
analisis b|0|nformat|co para rea.llzar una docy,menta0|on cohes!\{a y efeptlva de plagag del cafeg mvel oo T mee B i y | ReferenC|aS
molecular (Niu et al., 2024). Su implementacion es una aportacién crucial para un mejor entendimiento PYC-039 | Hypothenemus hamper 0| Exact match ! 2 3
sobre la biodiversidad y evolucion de plagas cafetaleras. I '
Fiaura 3 DNA Barcoding 101 Website - CSHL DNA Learning Center. (2020). Cshl.edu.
S g °, d ADN (BLAST -0 . h https://dnalc.cshl.edu/websites/dnabarcoding101.html
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